Comment analyser les résultats de qPCR avec Expression Suite

Expression Suite est un logiciel d’analyse de qPCR disponible gratuitement sur le site web de Life
Technologies (pour PC seulement) a I'adresse suivante :

http://www.lifetechnologies.com/ca/en/home/global/forms/expressionsuite-software-registration.html

Expression Suite utilise la méthode comparative Ct (AACT) pour quantifier rapidement et avec précision
I’expression relative de génes sur un grand nombre d’échantillons. Le logiciel permet d’analyser un
projet préparé sur une ou plusieurs plaques, avec plusieurs contréles endogenes ; de donner les valeurs
de RQ et écart-type; d’ajuster les niveaux d’efficacité des essais et plusieurs autres fonctionnalités
statistiques et graphiques. Vous pouvez également exporter vos données sur Excel.

1. Surle menu principal de Expression Suite, cliquez sur Create Study.

Fie Edit Anass Toos Help

ia: Create Study‘ 1 1H] open Study‘ B* Transfer Study Out @:ﬁ Transfer Study Tn E} Delete Study

Study Name Description # of Experiments Date Created Created by Last Modified
P1002_GID1493_2014-03-17 i 03-17-2014 16:29:46 EDT [GUEST 03-17-2014 16:33:23 EDT
09H046 i 03-17-2014 10:48:59 EDT GUEST 03-17-2014 10:52:06 EDT
P1003_GID1180_2014-03-14 i 03-14-2014 16:39:33 EDT (GUEST 03-14-2014 16:44:47 EDT
P1000_GID693_2014-03-14 i 03-14-2014 16:22:04 EDT IGUEST 03-14-2014 16:25:53 EDT
P997_GID1089_2014-03-04 i 03-04-2014 16:30:53 EST IGUEST 03-04-2014 16:43:23 EST
P995_GID1180_2014-02-28 i 02-28-2014 15:37:08 EST IGUEST 03-03-2014 10:26:21 EST
P934 GID11B0_2014-02.27 f 2272014 152758 E5T GUEST 13032014 09:50:46 E5T e
Fo31_GIDIZ10_201402:26 f 02262014 10:03:17 E5T GUEST 12262014 10:1 1210 E5T
POA7 AMN11R? IN14-N22R n IN2.26-20114 NQ-37:Nd FET IGHFET IN7.2A-72M14 NQ-47+NA FET

2. Nommez votre projet. Cliquez sur Instrument type et sélectionnez Viia 7.

Fle Edit Analysis Tools

(o B e [y v s (B cone | B B Ao settings | €D he | @ crente sices..
i
1 ntitled Description:

VIIA™ 7 Real-Timé PCR System

Commants:

m
Real-Time PCR System

03192014 15:33:18 EDT
GUEST
: 03-19:2014 15:33:18 EDT



http://www.lifetechnologies.com/ca/en/home/global/forms/expressionsuite-software-registration.html

3. Dans le menu de gauche, cliquez sur Experiments puis Import pour importer un ou plusieurs

projets.
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4. Dansle menu de gauche, cliquez sur Samples and Groups si vous avez des réplicas biologiques a

assigner.

5. Dans le menu de gauche, cliquez sur Targets and Controls pour assigner vos controles
endogénes et vos génes (Target) en cliquant avec le bouton de droite.
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6. Dans le menu de gauche, cliquez sur Run QC et Amplification Plot puis cliquez sur Analyse.

Cliquez ensuite sur Group by et sélectionnez Sample. Vous pourrez alors vérifier vos

duplicatas/triplicatas techniques, qui ne devraient pas excéder un Ct de plus de 0.3 entre

chaque duplicata.
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7. Dans le menu de gauche, cliquez sur Export et Export puis sur Analysis Settings. Dans I'onglet

Relative Quantification Settings, vous pourrez déterminer votre échantillon de référence ainsi
gue modifier certains parametres statistiques. Vous pouvez aussi changer le % d’efficacité de
chacun de vos essais. |l est recommandé pour un essai d’avoir une pente entre 3.0 et 3.6, ce qui
correspond a une efficacité entre 90 et 110% respectivement. Cliquez sur Ok and Analyze.
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8. Cliquez sur Save. Choisissez le dossier dans lequel vous voulez exporter votre fichier Excel en
cliquant sur Browse. Vous pouvez modifier quelles valeurs vous voulez inclure (Sample Name,
Target Name, RQ, RQ min, ect...) puis cliquez sur Start Export. Votre fichier Excel s’ouvrira
automatiquement.
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